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Programa
Fundamento

El curso brindard nuevos conocimientos y herramientas en el area de investigacion,
diagndstico y tratamiento de RSVh partiendo de los conceptos ya establecidos. Comparando las
técnicas de deteccion de rutina, tanto clasicas como modernas con especial actualizacion tedrica
y practica de la Secuenciacion de Nueva Generacién NGS para mejorar la vigilancia de RSVh.

La formacidn y actualizacion metodoldgica cientifica constituye un objetivo prioritario
en el InViV FCM UNC, en la medida que permite capacitar y perfeccionar habilidades
profesionales, poner al dia los métodos y técnicas laboratoriales del personal cientifico que
transfiere a la clinica médica dentro de la medicina traslacional y respondiendo con el modelo de
una sola salud que se propicia globalmente, para nuevas perspectivas en el tratamiento de RSVh
dentro del sistema de politicas publicas sanitarias.

Los profesores investigadores nacionales e internaciones que disertaran en el taller,
provenientes de Cérdoba, La Plata, Buenos Aires, Uruguay y Panama4, son expertos en los temas
aqui propuestos. Los temas que recibiran la formacion y actualizacion cientifica y metodoldgica
son Clinica, Epidemiologia, filogenia, Diversidad genética, Vacunas, etc., referidos al Virus
Sincicial Respiratorio.

Finalmente, este trabajo colaborativo e internacional propone estrategias conjuntas para
continuar con una vigilancia molecular mundial profunda para caracterizar las cepas del RSVhy
otros virus respiratorios en la era pre y post pandémica y analizar el efecto de las medidas de
mitigacidn que repercutan en la aplicacion de futuras vacunas.

Objetivo
El objetivo es la actualizacion y aprender sobre la realizacion de las NGS. Son pruebas
nuevas, que corresponden a la ultima generacion respecto a la secuenciacion genémica. Deben



estar acompafiadas de la clinica inicial adecuada y de una vision integral del paciente que incluye
resultados de otras pruebas paraclinicas para su uso razonado, correcta interpretacion y toma de
decisiones acertadas en la practica médica. A medida que las bases de datos de secuenciacion del
VRS aumenten y haya mas representatividad global en términos geograficos y temporales, sera
posible determinar el origen de nuevas cepas de VRS.

Destinatarios

La propuesta esta abierta para estudiantes graduados y avanzados en su carrera de
postgrado como bidlogos, médicos, bioquimicos y otros, que estan desarrollando sus trabajos
finales en estos temas de infecciones virales respiratorias y en particular RSVh que junto con
equipos de investigadores y profesionales de la salud ya formados que estan actualizandose, estan
estudiando la gran cantidad de especies virales que circulan, su diversidad genética, cuyos
analisis aportan informacion confiable para la clinica, la epidemiologia de la enfermedad al
diagnostico, tratamiento y prevencién que aplica el personal médico al paciente.

Cronograma

Opcional dia 0/ un dia antes virtual 0 presencial...- 08 de noviembre por la tarde: Reunidn para que docentes,
coordinadores y directora puedan consensuar acuerdos, premisas, condiciones, estrategias, seguimiento y
evaluacidn. Definir Gltimos detalles.

DIA 1: jueves 09 de noviembre de 2023.
Tedrico-Manana y Tarde de 09 a 18 h

09:00 a 09:10 h -Bienvenida al Curso: Dra. Alicia Camara.

09:10 a 09:35 h -Primera Charla “Generalidades e Historia de RSVh”
Dra. Alicia Camara.

09:40 a 10: 10 h -Segunda charla “Epidemiologia y Clinica producidas por RSVh,
en poblacion general y pediatrica”. Dres. Laura Moreno y Gabriel Boggio.

10:15 a 11:15 h -CONFERENCIA: “Clasificacion de RSVh disefiada por el consorcio de
consenso de genotipificacion”. Epidemiologia molecular de RSV pre y post
pandemia, en el marco de las estrategias de Vigilancia genémica global de
RSVh. Dra. Marina Viegas.

11:15a 11: 30h — Café.

11:30 a 12:30h — Tercera Charla: Introduccion a las Técnica de Secuenciacion Nueva Generacion
(NGS) masiva aplicadas al Diagnostico de RSVh. Variabilidad/evolucion.
Clasificacion de Secuencia Consenso de genotipificacion.
¢Coémo llegar a esa clasificacion una vez que se logra la secuencia consenso?
¢ Qué podemos hacer con las secuencias?
Dras. Adriana Delfraro; Leyda Abrego Sanchez; Mariana Viegas.

12: 35 a 13:00h - Acuerdos, Discusion y Conclusiones.

13:00 a 14:00h - Almuerzo.



14:10 a 14.50 h — Cuarta Charla. Experiencias en Secuenciacion con lllumina y Nanopore
desarrollados junto con bioinformaética. Dra. Dolores Acufia.

14:55 a 15:05 h- Café.

15:10 a 16:05h -Quinta Charla. Prevencién y Tratamientos: antivirales. Palivizumab y otros.
Vacunas propuestas para RSVh. Dres. Lucia Rupil y Gonzalo Pérez Marc

16:10 a 16:50h- Sexta Charla. Aplicaciones del Cultivo Celular para conocer el ciclo de infeccion
Viral, el efecto citopatico y el aislamiento viral de RSVh. Dra. Adriana Delfraro.

16:50 a 17:00h- Cafe.

17:05 a 17:45h — Repaso tedrico del protocolo de Biologia Molecular para RSVh en el
laboratorio. Explicacion tedrica del protocolo de la Técnica de Secuenciacion
Nueva Generacion (NGS) para RSVh en el laboratorio.
Dras. Mariana, Leyda, Adriana, Alicia, Celia, Pilar.

17:50 a 18:00h - Acuerdos, Discusion y Conclusiones

DIA 2: viernes 10 de noviembre de 2023.

Préctico Mafiana y Tarde: 9 a 13 hy de 14 a 18 h. Todos los docentes.

09:05 a 11:30 h- Practico y Audio-Video de la puesta en marcha la Técnica de Secuenciacion
Nueva Generacion (NGS) para RSVh en el laboratorio. Anélisis de los datos y
presentacion de los resultados. Dras. Mariana Viegas y Dolores Acuiia.

11:30 a 11:40 h-Café

11:40 a 12:50 h- Practico y Audio-Video de la realizacion del Cultivo Celular, su infecciony su
efecto citopatico. Dras. Adriana Delfraro y Leyda Abrego Sanchez.

12:50 a 13:00 h- Acuerdos, Discusion y Conclusiones.
13:00 a 14:00 h- Almuerzo

14:10 a 16:00 h- Evaluacion de alumnos mediante la presentacion de trabajos cientificos sobre
NGS una Mesa de discusion. Previamente al inicio del Taller se entregaran 3
copias digitales para que se formen 3 grupos de participantes.

Todos los docentes.

16:00 a 16:10 h- Café.

16:10 a 18:00 h- Evaluacion del Taller por parte de alumnos y docentes sobre fortalezas y
debilidades mediante un formulario Google.
Palabras de agradecimientos de los organizadores a todos los participantes.
Dras. M. Celia Frutos, M. Pilar Adamo y Alicia Camara.
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